


IDENTIFICACIÓN  FORENSE



� Si dos muestras de tejidos humano tienen
patrones diferentes de ADN eso determina que
provienen de dos personas distintas. Si en
cambio, presentan patrones iguales existen dos
posibilidades:

�Que las muestras pertenezcan a la misma
persona o a un gemelo idéntico.persona o a un gemelo idéntico.

�Que las muestras pertenezcan a dos personas
diferentes, pero donde las regiones investigadas
del ADN para determinar los patrones del
mismo son iguales.



Es alta y con un cuerpo esbelto y bien
proporcionado, de ojos color celeste, cabello 

negro largo ondulado o (a veces) liso, casi hasta la 
cintura, de piel blanca bronceada, sus labios son cintura, de piel blanca bronceada, sus labios son 
gruesos y pequeños, bastante sexys al igual que 
ella, hermosa y considerada que casi tiene todas 
las cualidades físicas para ser la mujer perfecta..



Variación en el fenotipo

• Cada tipo de gen en el acervo génico, 
puede tener 2 o mas alelos.

• Los individuos heredan combinaciones 
diferentes de alelos.diferentes de alelos.

• Esto conduce a variación de fenotipo.
• Los descendientes heredan genes, no 

fenotipo



Los individuos que poseen 
rasgos mas favorables a su
ambiente, viven mas y se
reproducen mas. Se impone

Selección Natural

reproducen mas. Se impone
la selección natural de esa
Condición y se vuelve 
mayoritaria en la población



Diversidad Poblacional

Un locus puede
contener muchos alelos
en una población: en una población: 

Polimorfismo de ADN



Los rasgos se heredanLos rasgos se heredan
de padres a hijos…..



Descripción genética de una población

• Constitución genética
Tipo de alelos que portan los individuos

a. Frecuencias génicas
Frecuencia de cada alelo en la población.Frecuencia de cada alelo en la población.

b. Frecuencias genotípicas.

Frecuencia de los genotipos resultantes de la 
combinación de los alelos por pares en cada 
loci.



7, 97, 97, 97, 9

16, 1816, 1816, 1816, 18

8, 88, 88, 88, 8

20, 2420, 2420, 2420, 24

9, 159, 159, 159, 15

14, 1914, 1914, 1914, 19

21, 2721, 2721, 2721, 2721, 2721, 2721, 2721, 27

24, 2424, 2424, 2424, 24

7, 87, 87, 87, 8

10, 1410, 1410, 1410, 14

11, 1611, 1611, 1611, 16

5, 75, 75, 75, 7

13, 1513, 1513, 1513, 15







• Hipótesis Fiscalía: Los perfiles genéticos coinciden
porque el Sospechoso es el violador y dejó su semen en
la víctima o el perfile genético coincide con el del papá,
porque es el padre biológico de el o la menor.

• Hipótesis Defensa: Los perfiles genéticos coinciden por
casualidad, ya que el sospechoso no fue el violador, con
lo cual existe un desconocido que es el violador y pose
el mismo perfil genético del sospechoso. El perfil
genético heredado proviene de otro hombre de la
población.
genético heredado proviene de otro hombre de la
población.

El perito evalúa sus resultados genéticos con respecto a
cada hipótesis y los presenta informando cual de las dos
es mas probable y además que tanto mas probable es una
hipótesis que otra.



El Poder de identificación de un
marcador genético depende de

su distribución poblacional .



Analicemos el primer locus estudiado en el caso D3S1358:

Locus 
microsatélite

Presunto 
padre

Madre Hijo AOP*

D3S1358 14/17 13/19 13/14 14

Lo cual puede presentarse al juez como los valores 
X y Y:X y Y:
�La probabilidad de que una pareja con los 
genotipos del PP y M tengan un hijo con el genotipo 
de H  (Valor X).

�La probabilidad de que una pareja conformada por 
M y otro hombre de la población tengan un hijo con 
el genotipo de H (Valor Y)



Padre
14 17

Madre          
13

13/14 13/17

Valor X = 0,25
Si el PP no es el padre
biológico como se argumenta
en la Hd el valor Y dependerá
de la probabilidad de que la

13

19 14/19 17/19

de la probabilidad de que la
madre herede a su hijo un
alelo, lo cual esta en función
de que ella sea homocigota o
heterocigota ( cuyo valor será
1 o 0,5 respectivamente) y de
la probabilidad de que un
hombre desconocido de la
misma población



Así por ejemplo del locus D3S1358, la madre es 
heterocigoto 13/19, el hijo 13/14 y por lo tanto hereda el 
alelo 13 a su hijo con una probabilidad de 0,5.  Nos queda 
el alelo 14 del hijo, el cual debe venir de un individuo 
desconocido de  la población. Suponiendo que la 
frecuencia del alelo 14 es de 0.1, es decir el 10% de la 
población puede tener este alelo.

Valor Y = 0,5 x 0,1 = 0,05Valor Y = 0,5 x 0,1 = 0,05

Podemos ahora calcular el IP y el W para este prime r 
locus como X/Y:

• IP = 0,25 / 0,05 = 5
• W = 5 / 5+1 = 0,833 * 100 = 83 %



• La EXCLUSIÓN es siempre de 0% porque 
si los perfiles genéticos del niño y del 
presunto padre no coinciden, no hay 
estadísticamente opción alguna para que 
los dos estén relacionados biológicamente. 

• Una Prueba de Paternidad ADN proveerá 
un 100% de SEGURIDAD de Exclusión y 
un 99.99% o mas probabilidad de 
Inclusión.



POWER PLEX Genotipo coincidente E y S Frecuencia  
genotípicas 

en la población

D3S1358 15,16 2 (0.4825)(0.2303) = 0.2222395*

TH01 LR =   1 = 1/ 0.2222395
p

= 4.4997

D21S11

D18S51

PENTA “E”

D5S818

D13S317

D7S820

W = 4.4997 
4.4997 + 1

= 0.8181 * 100

= 81.81 %

D7S820

D16S539

CSF1PO

PENTA “D”

VWA

D8S1179

TPOX

FGA

TOTAL



• No hay dos 
perfiles genéticos 
iguales (excepto 
en gemelos 
idénticos) La 
EXCLUSIÓN es 
siempre de 0%.siempre de 0%.

• La probabilidad 
de INCLUSIÓN es 
del 99.9999999999 
% o mas. 








