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IDENTIFICACION FORENSE



» Sl dos muestras de tejidos humano tienen
patrones diferentes de ADN eso determina gue
provienen de dos personas distintas. Si en
cambio, presentan patrones iguales existen dos
posibilidades:

v Que las muestras pertenezcan a la misma
persona o0 a un gemelo idéntico.

v Que las muestras pertenezcan a dos personas
diferentes, pero donde las regiones investigadas
del ADN para determinar los patrones del
mISmo son iguales.
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By Robert Mcgrath
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Cadatipo de gen en eI acervo genlcoﬁm
puede tener 2 oomas alelos.

edan comglﬁ’a
1..'4...].;1,

. Esto conduce a variacién de fenotlpo
* Los descendientes heredan genes, no
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Diversidad Poblacional
Un locus puede
contener muchos alelos

en una poblacion:

Polimorfismo de ADN




Los rasgos se heredé |
de padres a hijos..,__ﬁ |



Descripcidn genetica de una poblacion

e Constitucion genética
Tipo de alelos que portan los individuos

a. Frecuencias génicas
Frecuencia de cada alelo en la poblacion.

b. Frecuencias genotipicas.

Frecuencia de los genotipos resultantes de la
combinacion de los alelos por pares en cada
locl.



7,9
- 16, 18

8,8
20, 24
9,15
14,19
21, 27
24,24
/7,8
10, 14
11, 16
5,7
13,15







Table 1. Ohserved allele frequencies for 15 3TER loci in Hicaraguaa

Allele |Dam1352 | THOL |D21511 [D12351 |Penta E|DSS812 [ D133317 | D720 [ D163530 | CSFI1PO [Penta D | VWAFA |Des1170 | TPOX | Foa
e 00225
5 00225 00050 00025
I 0.3650 00025 0.0075
7 0. 2450 0.0900 [ 00450 0.0050 00025 [ 00075
2 00525 0.0%50 00575 [o00975 [ ooiso [ ooozs [ oozoo 0.0075 [0.4400
= 0.1250 oo1z5 [oo097s [ o1s7s [oosoo [ o11zs [ ooiso [ 01875 0.0=00
Tos 02000
10 00100 ooozs [oo4o0 [ooszs [ oio7s [o237s [ oz2175 [ ozz2s [oioso 00500 [0.0475
11 00025 [0.002s ooos0 [o0067s [oa4125 [ 01625 [o3o0s0 [ o=025 [ 03175 [o177s [ooozs| ooqo0 [osooo
1z 01025 [0.197s [o2375 [ ozss0 [oz232s [ozso0 [ os37zs [o1a7s 00975 [0.1175
K o.0100 01225 [oo7o0 [ol14s0 [ oioo0 [oosoo o100 [ oosoo [oioso 03175 [0002s
14 0.0950 01650 [0.1250 [ootoo [ ooson [ooozs [ ooizs [ooovrs [oosso [oossof ozyzs [ooozs
15 0.4=00 01425 [ 01025 0.0100 00175 [01275[ 01675
16 02500 0.1100 [ 00475 03725 0.02450
17 00950 0.1225 [ 00375 02675 [ 00025 00025
1= 0.1050 0.0750 [ 00450 01275 00050
19 00125 00225 [ 00450 0.0=50 00275
20 0.0200 [ 00200 00025 009325
21 00150 [ 00225 0.1050
22 00150 [ ooloo 01100
Faza 00025
23 (ooos0 [ ooo7s 01150
24 00025 0.1975
25 00025 0.1700
26 0.0200
27 0.0025 00175
2= 00975 001325
20 02675 00025
30 02375
Tanz 00125
31 0.0450
"=12 01675
32 0.0z50
T322 00275
33 0.00s0
Faz 2 00400
=T o.0100
36 0.0025
H 200 200 200 200 200 200 200 200 200 200 200 200 200 200 200
H n7=00 [oFssofoszso [oo9150 [o93o0 [o72s0 [ o=so0 [o77s0 [ovzoo [ o7os0 [oszoo fo7ssaf o77so [osszoofossoo
FD oEo0e [oze44f 09483 (09635 [o97se [osso7 [ oo4q7 [ooz14 [ oo116 [ osqao0 [oo4g7o [oooas| ooziz [ozs7ofoos7o
CE 04762 [05352[ 06462 | 08262 [ 02570 [ 04680 | DA559 [ 05535 | 05625 | 04360 | 06367 |D4845] 05535 [0.3920 [07750
PIc | nessl [o7osi[o79o0 [oss24 [ozeso [o7o21 [ os=021 (07451 [ o749z [ oeas1 [ozi144 [07150f 07400 [os4en (02504
MaAF [ oo13e [ootas[ooiso [ooiss [oolee [ooi3e [ ooiso [ooi44 [ ootas [ooi37 [ootqae [oorqaof ooil44 [ooizsfooiso
o 09020 [09430[ 06020 | 03380 [ 05315 [ 05375 | 02315 [ 05205 [ 02335 | 05465 | 01085 [09745[ 05910 [03195 [08755




* Hipodtesis Fiscalia: Los perfiles genéticos coinciden
porque el Sospechoso es el violador y dejo su semen en
la victima o el perfile genético coincide con el del papa,
porque es el padre biologico de el o la menor.

 Hipotesis Defensa: Los perfiles genéticos coinciden por
casualidad, ya que el sospechoso no fue el violador, con
lo cual existe un desconocido que es el violador y pose
el mismo perfil genético del sospechoso. El perfil
genetico heredado proviene de otro hombre de la
poblacion.

El perito evalla sus resultados genéticos con respecto a
cada hipotesis y los presenta informando cual de las dos
es mas probable y ademas que tanto mas probable es una
hipotesis que otra.



El Poder de identificacion de un
marcador genetico depende de
su distribucion poblacional




Analicemos el primer locus estudiado en el caso D3S1358:

Locus Presunto| Madre Hijo AOP*
microsatelite | padre
D3S1358 14/17 13/19 13/14 14

Lo cual puede presentarse al juez como los valores
XVYY.

»La probabilidad de que una pareja con los
genotipos del PP y M tengan un hijo con el genotipo
de H (Valor X).

»La probabilidad de que una pareja conformada por
My otro hombre de la poblacidon tengan un hijo con
el genotipo de H (Valor Y)



Valor X = 0,25
Padre

14 17 Si el PP no es el padre
Madre 13/14 |13/17 biologico como se argumenta
13 en la Hd el vqllor Y dependera
de la probabilidad de que la
madre herede a su hijo un
alelo, lo cual esta en funcion
de que ella sea homocigota o
heterocigota ( cuyo valor sera
1 o 0,5 respectivamente) y de
la probabilidad de que un
hombre desconocido de la
misma poblacion

19 1419  [17/19




Asi por ejemplo del locus D3S1358, |la madre es
heterocigoto 13/19, el hijo 13/14 y por lo tanto hereda el
alelo 13 a su hijo con una probabilidad de 0,5. Nos queda
el alelo 14 del hijo, el cual debe venir de un individuo
desconocido de la poblacion. Suponiendo que la
frecuencia del alelo 14 es de 0.1, es decir el 10% de la
poblacidon puede tener este alelo.

ValorY =0,5x 0,1 =0,05

Podemos ahora calcular el IP y el W para este prime r
locus como X/Y:

e IP=0,25/0,05=5
« W=5/5+1=0,833 * 100 = 83 %



e La EXCLUSION es siempre de 0% porque
si los perfiles genéticos del nino y del
presunto padre no coinciden, no hay
estadisticamente opcion alguna para que
los dos estén relacionados biologicamente.

 Una Prueba de Paternidad ADN proveera
un 100% de SEGURIDAD de Exclusiony
un 99.99% o mas probabilidad de
Inclusion.




POWER PLEX

Genotipo coincidente Ey S Frecuencia
genotipicas
en la poblacion

D3S1358

15,16 2 (0.4825)(0.2303) = 0.2222395*

THO1

D21S11

D18S51

PENTA “E”

D5S818

D13S317

D7S820

D16S539

CSF1PO

PENTA “D”

VWA

D8S1179

TPOX

FGA

TOTAL

LR= 1 =1/0.2222395

P
= 4.4997

W =4.4997
4.4997 + 1

= 0.8181 * 100

=81.81 %




 No hay dos
perfiles genéticos
iguales (excepto
en gemelos
identicos) La

== EXCLUSION es

siempre de 0%.

La probabilidad

de INCLUSION es
del 99.9999999999
% 0 mas.




EL NUEVO DIARIO

CON TODOEL PODER DE LA INFORMACION 803, Nicaragua - Jueves 08 de Sbnl de 310 - e

ADN confirma: cadaver es el de Fatima Perez
* Policia esclarece caso v s0lo falta la captua del zospechoza

Ilatia Wercedes Unroz | murrozi@elnuevodianio. oo

La prueha de AND
confirma que el
cadaver encorntrado
en la “Casa
Embnyada” es el de
Fatitra Pérez.
ARCHIVO/END



EL NUEVO DIARIO

CON TODO EL PODEE. DE LA Managua, Micaragua - Domingo 03 de Enero de 2010 - Edicion
EORRACION 10557

Acusado de violacion se salva de 16 afios de
carcel

El estudio genctico comprobo que las muestras deligudos

sernitial es del wiolador, tomadas de la wictirra, no concordabat con
la estructura genética del acuszado, v aunque 1a defenza no pudo
detmnostrar suinocenca, con la prueha de ADI el judigal declard

mio el fallo de culpabilidad queun mes atras habian erritido sobre
el reo

Emesto Garcia |
egarcia@el mievodiano.co
tr.al

- s

Este el basurero donde una joven
universitaria fue violada, pero el



~ LA PRENSA com.ni

del Famvirss dw o owdad EL IFLARNS BE LGOS MICAHRAGLEERSES

rla ferna

Culpable el abusador de Rosita

Waria Jose Aguirme
nacionalesi@laprensa.com . ni

Francisco Fletes Sanchez fue hallado culpable por un jurado de conciencia de |3
ciddad de Masayva. (LA PREMSAI M. AGLIERE)

UIna de las pruebas contundentes en contra del aoisado fue el remiltado del examen de

ADHM, el cual dio positivo ¥ oo el cual se conmprobd que Fletes Sancher es el padre
hiologico deuna nifa de dos afioz que dio a luz Fosta,



